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บทคัดยอ 
 กุงกุลาดําเปนสัตวน้ําเศรษฐกิจที่สําคัญของประเทศไทย การเลี้ยงกุงที่เพิ่มจํานวนมากขึ้น
สงผลใหเกิดผลกระทบหลายอยาง โดยเฉพาะอยางยิ่ง ปญหาการคัดเลอืกพอแมพนัธุที่เหมาะสมของ
กุง  เทคนิคและความรูทางดานอณูชีววทิยาและพันธศุาสตรไดถูกนํามาใชเพื่อชวยในการแกปญหา
ดังกลาว ในงานวิจยันี้ไดพฒันาเครื่องหมายทางพันธุกรรม AFLP ที่จําเพาะตอการเติบโตของกุง
กุลาดําและไดเปลี่ยนเครื่องพนัธุกรรม AFLP เปนเครื่องหมายพนัธุกรรม SCAR ซ่ึงเปน
เครื่องหมายพนัธุกรรมที่มีประสิทธิภาพและเหมาะสมกบัการนําไปประยุกตใชในการคัดเลือกสาย
พันธุ โดยไดใชกุงกุลาดําที่มอีาย ุ151 วัน และ จําแนกเปน 4 กลุมตามเพศและขนาด DNA ของกุง
แตละกลุมไดถูกนํามารวมกนัเพื่อใชในการวิเคราะห AFLP โดยใชไพรเมอรจํานวน 96 คูระหวาง 
EcoRI-ANN และ MseI-GNN ผลการวิเคราะห พบ 33 โพลีมอรฟซึม จากไพรเมอร 24 คู 
หลังจากนี้ ไพรเมอร 24 คูนี้ไดถูกนําไปวิเคราะหกับตวัอยางจํานวน 24 ตัวอยาง พบวาใหผล 2 โพลี
มอรฟซึม นอกจากนี้ 80 คูไพรเมอรระหวาง EcoRI-ANN และ MseI-GNN ไดนําไปวิเคราะหกับ
ตัวอยางกุง 24 ตัว ที่ใชในการรวม DNA เบื้องตนและพบวาม ี 91 โพลีมอรฟซึม จาก 36 คูไพร
เมอร  เครื่องหมายพนัธุกรรม AFLP จํานวน 8 เครื่องหมายไดนํามาพัฒนาเปนเครื่องหมาย
พันธุกรรม SCAR และไดนําไปวิเคราะหกับตัวอยางกุงที่ใชในการวิเคราะห AFLP และพบวา
เครื่องหมาย SFE9M38-3 SCAR  สามารถตรวจสอบความแตกตางระหวางกุงกุลาดําตัวใหญและ
ตัวเล็กได โดยมีความถกูตองที่วิเคราะหไดในเบื้องตนประมาณ 71% นอกจากนี้ เครื่องหมาย 
SFE9M38-3 SCAR ยังใหผลความถูกตองประมาณ 62% เมื่อนํามาทดสอบกับกุงกุลาดําอกี
จํานวน 86 ตัว เครื่องหมายพันธุกรรม AFLP และ SCAR ที่พัฒนาขึ้นสามารถนาํมาประยกุตใชใน
การคัดเลือกและพัฒนาสายพันธุ รวมถึงการสรางแผนที่ทางพันธุกรรมของกุงกุลาดาํไดตอไป 
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ABSTRACT 

Penaeus monodon is one of the economically important species in Thailand. Farming 

of P. monodon has dramatically increased, and is also facing several problems such as 

infectious diseases and poor broodstock selection. The objectives for this project were to 

develop Amplified Fragment Length Polymorphism (AFLP) markers specific to growth trait 

of P. monodon using E-ANN/M-GNN primer combinations, and to convert identified AFLP 

markers to Sequence Characterized Amplified Region (SCAR) markers. The AFLP technique 

was used to identify polymorphisms from 4 pools of shrimp, large male, large female, small 

male and small female pools using 96 primer combinations of EcoRI-ANN/MseI-GNN. Of 

these, 24 primer combinations generated 33 polymorphic bands. All 24 primer combinations 

were used to amplify with 24 individual samples that were used to construct the DNA pools, 

resulting in 2 polymorphic markers. Moreover, an additional 80 primer combinations were 

screened with individual samples, resulting 91 polymorphic markers which were generated 

from 36 primer combinations. In order to exploit the identified AFLP markers to Marker 

Assisted Selection (MAS) program, the AFLP markers should be converted to SCAR markers. 

The eight AFLP markers that showed P-values of less than 0.05 were converted to SCAR 

markers. The results revealed that the SFE9M38-3 SCAR marker showed polymorphism in 

genomic DNA of 24 individual samples with 71% phenotype prediction. This SCAR marker 

was further tested with 86 additional shrimp samples indicating that it can predict the 

phenotype of growth trait with 62% phenotype prediction. In conclusion, the results of this 

study demonstrated that the SFE9M38-3 marker seems to be a potential marker that can be 

used to exploit the MAS program of shrimp.  
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